STRESZCZENIE

Zaréwno |. ricinus jak 1 D. reticulatus naleza do pasozytow zewnetrznych
0 najwigkszym znaczeniu weterynaryjnym i medycznym na kontynencie Europy i Azji.
Wynika to bezposrednio ze zdolnosci do transmisji wielu czynnikow chorobotworczych takich
jak: pierwotniaki, bakterie, czy wirusy oraz duzych mozliwos$ci adaptacyjnych tych roztoczy

do nowych lub zmieniajacych si¢ warunkéw srodowiskowych.

Celem pracy byto ocenienie sktadu ilosciowego oraz struktury demograficznej populacji
kleszczy: D. reticulatus i I. ricinus na terenie nalezagcym do Obszaru Chronionego Krajobrazu
Doliny Bugu i Nurca w gminie Ciechanowiec. Ocena aktywnosci sezonowej osobnikow
D. reticulatus i I. ricinus oraz okreslenie ich preferencji siedliskowych, jak rowniez zbadanie
wptywu czynnikow biotycznych 1 abiotycznych na wystepowanie badanych gatunkow
kleszczy. Ostatnim celem waznym z medycznego punktu widzenia bylo ustalenie gtownych
czynnikow chorobotworczych przenoszonych przez kleszcze D. reticulatus i 1. ricinus na

terenie Obszaru Chronionego Krajobrazu Doliny Bugu i Nurca.

Badania podzielone byty na dwie czeSci: terenowa i laboratoryjng. Czg$¢ terenowa
polegajaca na odlawianiu kleszczy i oszacowaniu sktadu ilosciowego i jakosciowego
pasozytow prowadzona byla w latach 2016-2018. Zbioréw dokonywano metoda flagowsa
W godzinach popotudniowych przez 60 minut. W miejscu zbioréw dokonywano pomiaréw
temperatury i wilgotnosci powietrza. Badania prowadzone byly na kilku potaczonych lecz
zroznicowanych srodowiskowo obszarach pomigdzy, ktorymi wyznaczono transekty wzdhuz,
ktorych dokonywano zbiorow kleszczy. Zebrane roztocza zostaly odpowiednio oznaczone
i przetransportowane do laboratorium, gdzie poddawano je analizie morfologicznej oraz
dalszym badaniom. Cz¢$¢ laboratoryjna polegata na przygotowaniu izolatow DNA do dalszych
analiz molekularnych, a nast¢pnie wykryciu materialu genetycznego drobnoustrojow, ktore
moga przenosi¢ kleszcze na badanym obszarze. Badania prowadzono pod katem obecnosci
takich patogenow jak: Borrelia spp., Babesia spp., A. phagocytophilum, Rickettsia spp.,

Bartonella spp. oraz Coxiella burnetii.

Analiza biologii kleszczy wykazata przewage w wystepowaniu D. reticulatus, ktorego
udzial na badanym terenie wynosi 64,86%. Kleszcz takowy wystepowat czesciej na wiekszosci
badanych obszarow, osiagajac najwieksza liczebnos$¢ (201/811) osobnikéw w strefie pomiedzy

nastoneczniong cze$cig taki a lasem. . ricinus wykazywal przewage na terenie ekotonu



0 bogatym sktadzie roslinnosci, pomigdzy zacienionym fragmentem lasu i tgki. Podczas trzech

lat badan odtowiono z tego obszaru 115 okazdw.

Analizujgc wyniki badan wykazano iz u D. reticulatus oraz 1. ricinus stadium
dominujacym przez wigksza czes$¢ roku jest samica. Udziat samic u kleszcza tagkowego wyniost
54,56% a u kleszcza pospolitego 54,04%. Ponadto wykazano istotne rdznice w rocznej
aktywno$ci badanych pasozytow. D. reticulatus na badanym terenie charakteryzowal sie
wyraznymi dwoma okresami aktywnosci. Pierwszym wiosennym ze szczytem w kwietniu oraz
drugim jesiennym ze szczytem na przetomie wrzesnia i pazdziernika. U . ricinus pojawiat si¢
jeden wyrazny okres aktywno$ci wiosenny ze szczytem w maju. Drugi, jesienny szczyt
(sierpien/wrzesien) byl znikomy. Kleszcze te pojawiaty si¢ na jesieni w zdecydowanej

mniejszosci.

Jak wykazata analiza statystyczna wszystkie badane czynniki, to jest: temperatura,
wilgotnos¢ i dlugo$¢ dnia, mialy wpltyw na wystepowanie kleszczy. Badane gatunki roznily si¢
od siebie preferencjami klimatycznymi. D. reticulatus czeSciej byt znajdowany
w temperaturach nizszych oraz w srodowiskach bardziej wilgotnych (71-72%). D. reticulatus
odtawiany byl najczesciej w dni krotkie lub, $redniej dtugosci. I. ricinus znajdowany byt
przewaznie w temperaturach wyzszych (21°C) oraz przy nizszej wilgotnosci (67-68%) niz

D. reticulatus. Kleszcze pospolite czesciej odtawiano podczas dni dtugich (910-920 minut).

D. reticulatus charakteryzowal si¢ szerszym zakresem wystgpowania przedziatow
temperatury oraz wilgotno$ci w jakim byt znajdowany 1 wynosit odpowiednio od 4,8 do 33,6°C
oraz od 20 do 100%. D. reticulatus byt odtawiany przy dtugosci dnia od 8h 54’ do 16h 52°.
. ricinus charakteryzowat si¢ we¢zszym zakresem wystgpowania, przedziat temperatury oraz
wilgotnosci w jakim byt znajdowany wynosit odpowiednio od 11°C do 33,6°C oraz 29,5% do
99%. I. ricinus byt odtawiany przy dtugosci dnia od 10h 16' do 16h 52°. Wykazano réwniez
korelacj¢ pomigdzy wystgpowaniem nimf a dlugo$cia dnia. Takiej korelacji nie wykazano

w przypadku stadiow dojrzatych.

D. reticulatus oraz I. ricinus sa gatunkami o duzym znaczeniu w przekazywaniu
patogendéw. Badania wykazaty, ze 24,91% wszystkich ztapanych kleszczy bylo zakazonych
jednym lub kilkoma czynnikami chorobotworczymi. Najczes$ciej wykrywanym patogenem byta
B. burgdorferi sl w przypadku kleszcza pospolitego oraz Babesia spp. w przypadku kleszcza
takowego. Wykazano rowniez obecnos$¢ trzech koinfekeji. Nie wykazano natomiast obecnos$ci

Rickettsia spp., Bartonella spp. i Coxiella burnetii.



Udziat zakazonych kleszczy D. reticulatus wynosit 18,82% z czego 17,11% byly to
zakazenia pojedynczymi patogenami natomiast 1,71% stanowity koinfekcje. W przypadku
. ricinus udziat zakazonych kleszczy pojedynczymi patogenami wynosit 35,44% natomiast

koinfekcje stanowity 0,7%.

Doktadniejsze badania molekularne wykazaty obecnos¢ licznych genogatunkow
nalezacych do kompleksu B. burgdorferi sl oraz 3 genogatunkow nalezgcych do Babesia spp..
Kretki B. burgdorferi sl czes$ciej wykrywano u . ricinus natomiast pierwotniaki Babesia spp.
cze$ciej odnotowywano u D. reticulatus. W przypadku B. burgdorferi sl najczeSciej
wystepujacymi genogatunkami byly B. afzelii, B. garinii, B. burgdorferi ss. U kleszczy
pospolitych ich udzial procentowy wynosit odpowiednio 17,54%, 5,26%, 5,61% 1 byt wigkszy
niz w przypadku D. reticulatus, ktéry wynosit odpowiednio 4,56%, 0,95%, 0,38%. Najliczniej
wystepujacym genogatunkiem nalezagcym do Babesia spp. byta B. canis, ktorej wystgpowanie
najczesciej stwierdzano u D. reticulatus. Procentowy udziat B. canis w przypadku kleszczy
takowych wyniést 11,03%, aw przypadku Kkleszczy pospolitych 1,40%. W badaniach
wykazano rowniez obecnos$¢ koinfekcji pomigdzy poszczegdlnymi genogatunkami: B. afzelii
i B. canis, B. afzelii i B. venatorum, B. garinii i B. canis, B. yangtzensis i A. phagocytophilum,

A. phagocytophilum i B. canis.

Badania biologiczne i laboratoryjne przeprowadzone w niniejszej rozprawie doktorskiej
uzasadniaja shuszno$¢ dalszego poglebiania wiedzy o biologii kleszczy oraz ich znaczeniu dla
zdrowia ludzi i zwierzat. Pokazuja ztozonos$¢ procesow i sie¢ powigzan patogen-kleszcz-

srodowisko zaré6wno na poziomie molekularnym jak i ekosystemowym.



