
Streszczenie 

Niepłodność stanowi niepodważalnie duży problem medyczny. Poszukiwanie jej 

przyczyn jest więc bardzo aktualnym wyzwaniem. Gdy dojdzie do zapłodnienia komórki 

jajowej, jej rozwój rozpoczyna się od bruzdkowania. Polega ono na sukcesywnych podziałach 

mitotycznych, początkowo na 2 blastomery, później na 4 i tak dalej aż do utworzenia złożonej 

z 16–32 blastomerów moruli, która następnie osiąga stadium blastocysty. Prowadzenie tego 

procesu, dzięki najnowocześniejszym rozwiązaniom technologicznym, możliwe jest w 

Embrioskopie. Ten innowacyjny inkubator zapewnia przebywającym w nim zapłodnionym 

komórkom jajowym optymalne warunki. Przede wszystkim jednak pozwala na ciągłe 

monitorowanie w systemie time-lapse każdego z etapów rozwoju i jego ocenę. Umożliwia 

precyzyjne uchwycenie i zebranie informacji o czasach występowania kolejnych stadiów 

rozwoju, a więc dynamiki podziałów komórkowych – bez narażania zarodka na działanie 

czynników zewnętrznych. Rejestrowane są m.in. parametry morfokinetyczne, takie jak: 

względne i bezwzględne czasy podziałów, równość blastomerów, poziom fragmentacji 

cytoplazmy, fakt występowania anomalii takich jak wielojądrowość, czy DUC (zjawisko 

bezpośredniego podziału blastomera na kilka, zamiast dwóch, blastomerów potomnych). 

Odnotowywane są zatem cechy niemożliwe do wychwycenia przez embriologa w tradycyjnej, 

statystycznej ocenie. 

Celem niniejszej rozprawy było ustalenie jakie właściwości dynamiki podziałów 

rozwijającego się zarodka przekładają się na jego potencjał do osiągnięcia stadium 

blastocysty. Kluczowym było rozstrzygniecie, na jak najbardziej początkowym etapie po 

zapłodnieniu, które z zarodków najlepiej rokują, by ich transfer do macicy był możliwy jak 

najwcześniej. Podstawą badania były pochodzące z Embrioskopu dane opisujące rozwój 4050 

zapłodnionych komórek jajowych. 

Standardowe analizy statystyczne pokazały, że zarodki, które uformowały blastocystę, 

mają przeciętnie krótsze i mniej rozproszone czasy kolejnych podziałów komórkowych, niż 

zarodki, które zatrzymały się w rozwoju we wcześniejszym stadium. Dużo bardziej efektywne 

poszukiwanie prawidłowości determinujących sukces było możliwe poprzez zastosowanie 

metod Data Mining, takich jak analiza koszykowa, hierarchiczna i niehierarchiczna analiza 

skupień, drzewa klasyfikacyjne i sztuczne sieci neuronowe. Wykorzystane metody to 

procedury pozwalające na eksplorację dużych zbiorów danych oraz wykrywanie w nich 

pewnych nieoczywistych reguł i systematycznych współzależności. W ten sposób 



przyczyniają się one do lepszego zrozumienia natury badanego zjawiska oraz relacji i 

powiązań między analizowanymi cechami. 

Przeprowadzone badania umożliwiły między innymi przygotowanie dobrej jakości 

klasyfikatorów, różnicujących zarodki ze względu na ich potencjał rozwojowy. 

Sformułowano konkretne zestawy reguł, których spełnienie z wysokim 

prawdopodobieństwem prowadzi do uzyskania postaci blastocysty. Możliwe stało się również 

wskazanie optymalnych, z punktu widzenia rozwoju zarodka, zakresów wartości cech 

morfokinetycznych. 

Wykorzystane metody Data Mining pozwoliły na wyodrębnienie skupień zarodków o 

zbliżonych wzorcach podziałów komórkowych. Klasy te istotnie różniły się potencjałem do 

osiągania stadium blastocysty. Badanie struktury ich podobieństwa dało szansę określenia 

prawidłowości, które z dużym prawdopodobieństwem implikują sukces rozwojowy zarodka. 

Ważne jest, by pierwsze rundy podziałów nie były zbyt krótkie, ani nie przedłużały się 

nadmiernie. Sprzyjające dla uformowania blastocysty okazało się następowanie kolejnych 

stadiów w określonych przedziałach czasowych. Nie bez znaczenia jest też możliwie jak 

najbardziej synchroniczne zachodzenie podziałów. Metoda identyfikacji skupień przypadków 

o podobnych schematach rozwoju nie poradziła sobie natomiast w zadowalający sposób z 

rozpoznawaniem zarodków, które zatrzymają swój rozwój jeszcze przed uzyskaniem stadium 

blastocysty. Niezbędne wydaje się więc kontynuowanie poszukiwania warunków bardziej 

jednoznacznie determinujących niepowodzenie rozwoju zapłodnionej komórki jajowej.  

 

  



Abstract 

Infertility is without doubt a serious medical problem. Thus, searching for its causes is 

currently a very important issue. After oocyte fertilization, its development begins with 

cleavage, i.e. successive mitotic divisions, first into two blastomeres, then 4, and so on until a 

morula is formed, consisting of 16-32 blastomeres, which then reaches the stage of the 

blastocyst. Owing to state-of-the-art technological solutions, it is possible for this process to 

be carried out in the Embryoscope – an innovative incubator which ensures optimum 

conditions for the embryo. Most importantly, however, it enables continuous time-lapse 

monitoring and assessment of each stage of development and thus precise capture and 

collection of information about the times when successive stages of development are reached, 

i.e. the dynamics of cleavage divisions, without exposing the embryo to external factors. The 

recorded parameters include morphokinetic ones such as absolute and relative division times, 

equal sizes of blastomeres, level of cytoplasmic fragmentation, or the presence of anomalies 

such as multinucleation or DUC (a phenomenon in which a blastomere divides directly into 

several, instead of two, daughter blastomeres). Hence, features are noticed that an 

embryologist would find it impossible to detect in a traditional, static assessment. 

The aim of this thesis was to determine which properties of the dynamics of cleavage 

divisions of a developing embryo translate into its potential of reaching the blastocyst stage. 

The key issue to be established was which of the embryos carry the best prognosis at possibly 

the earliest stage after fertilization, so that their transfer to the uterus can be performed as 

early as possible. The study was based on data describing the development of 4,050 embryos, 

sourced from the Embryoscope. 

Standard statistical analyses showed that those embryos that formed a blastocyst are 

characterized, on average, by shorter and less spread times of subsequent cell divisions, 

compared to embryos whose development was arrested at an earlier stage. Using Data Mining 

methods, however, such as basket analysis, hierarchical and non-hierarchical cluster analysis, 

classification trees, and artificial neural networks, offered the possibility of a far more 

effective search for regularities influencing a successful outcome. The methods used are 

procedures that make it possible to explore large data sets and detect certain non-obvious 

rules and systematic interdependencies. In this manner, they contribute to a fuller 

understanding of the studied phenomenon as well as relationships and associations between 

the analysed characteristics. 



The performed studies allowed to prepare good quality classifiers that differentiated 

embryos in terms of their developmental potential. Particular sets of rules were formulated; 

when they were met, the probability of reaching the blastocyst stage was high. It was also 

possible to indicate optimal – from the point of view of the development of an embryo – 

ranges of morphokinetic parameters. 

The Data Mining methods allowed to distinguish clusters of embryos with similar 

patterns of cell divisions. These classes differed significantly in terms of their potential to 

reach the blastocyst stage. Studying the structure of their similarities made it possible to 

determine those regularities that imply, with a high probability, a successful developmental 

outcome of an embryo. It is important for the first rounds of divisions not to be too short or 

too prolonged. The presence of successive stages in defined time frames turned out to be 

conducive to the forming of a blastocyst. Moreover, possibly the most synchronous 

occurrence of divisions is significant. On the other hand, the performance of the method 

consisting in identifying clusters of cases with similar schemes of development was 

unsatisfactory in terms of recognizing those embryos whose development is arrested before 

they reach the blastocyst stage. For this reason, it seems necessary to continue the search for 

conditions that would determine the developmental failure of an embryo in a more 

unambiguous manner. 

 


